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Результат взаємодiї “рослина — середовище iснування” впливає на
успiх реалiзацiї генетичної програми рослинної бiологiчної системи будь-
якого рангу. В ходi такої взаємодiї рослинна система поглинає трофiчнi
та енергетичнi ресурси, перетворює, а також засвоює їх. За нормальних
умов сприйняття та трансдукцiя сигналу вiдбувається на фонi гемоста-
зу, що регулюється геномом. Генетичний контроль здiйснюється на всiх
стадiях росту та розвитку рослинних систем за допомогою диференцiй-
ної експресiї генiв. Активнiсть метаболiзму координується згiдно дiяль-
ностi iоному, протеому, металолому, транскриптому. Прямi та перехреснi
зв’язки мiж цими аспектами життєдiяльностi встановлюються та розвива-
ються постiйно, а також проявляються в форматi динамiчних фенотипових
ефектiв з боку структурних формувань, а також ферментних ланцюгiв.
Порушення як всерединi окремих частин метаболiзму, так i роз’єднання
зв’язкiв мiж ними виявляють рiзницю мiж стiйкими, чутливими та нестiй-
кими формами. Отримана iнформацiя є базою для дослiдiв по отриман-
ню форм з покращеними характеристиками. Порiвняння динамiки фун-
кцiонування нових форм рослинних систем будь-якого рангу показало їх
iстотнi вiдмiнностi вiд дослiджуваних форм. Змiни в системах визначаю-
ться геномними взаємозв’язками та можуть проявлятись у виглядi пози-
тивних/негативних/поєднаних характеристик нової системи. Порiвняльнi
дослiдження динамiки життєдiяльностi нададуть iнформацiю про коорди-
нований процес комунiкацiї як всерединi клiтини, так i мiж тканинами
багатоклiтинного органiзму.

Використання рiзноманiтних бiологiчних iнструментiв буде сприяти ви-
явленню нових перспективних кандидатiв серед структурних та регулятор-
них генiв. Отримана бiологiчна iнформацiя буде стимулом для вдосконале-
ння методiв та напрямкiв дослiджень.
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