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У зв’язку з глобальними проблемами людства, такими як перенаселен-
ня, голод, посуха, дефiцит води, зростає необхiднiсть розширення виробни-
цтва та пiдвищення продуктивностi пшеницi — однiєї з основних зернових
культур.

Покращення Triticum aestivum L. за ознаками бiотичної та абiотичної
стiйкостi до стресу, якiсними ознаками та ознаками врожайностi можли-
во за допомогою трансгенезу, зокрема шляхом манiпулювання експресiєю
цiльових генiв за участi малих некодуючих РНК-iндукцiї в рослинах РНК-
iнтерференцiї (РНКi) [1]. Здатнiсть до зниження експресiї певного гена за-
безпечує можливiсть набуття нової характеристики шляхом елiмiнацiї або
накопичення певних ознак рослин, що призводить до бiохiмiчних або фе-
нотипових змiн, яких не мають вихiднi рослини. Вважають, що трансгеннi
рослини, створенi на основi РНКi, є економiчно вигiдними i екологiчно чи-
стими, оскiльки вони не продукують жодних функцiонально чужорiдних
бiлкiв, а також не забруднюють довкiлля [2].

Нами успiшно отриманi генетично змiненi рослини озимої пшеницi в
результатi застосування векторної конструкцiї в якої елементи, що утво-
рюють дволанцюговий РНК-супресор, розташованi як обернений повтор
двох екзонiв та iнтрону гена пролiндегiдрогенази (pdh) Arabidopsis thali-
ana. Часткове пригнiчення експресiї гена pdh у бiотехнологiчних рослин
вiдбувається на стадiї транскрипцiї в результатi утворення коротких iнтер-
феруючих РНК [3]. РНКi гена пролiндегiдрогенази, пов’язаного з катабо-
лiзмом пролiну (Pro), приводила до збiльшення рiвня Pro як за оптималь-
них, так i стресових умов (1,8–2,5 рази) та пiдвищення толерантностi до
дiї ґрунтової посухи, що корелювало з кращою продуктивнiстю. Аналогi-
чнi результати були отриманi у соняшника та кукурудзи, якi в пiдсумку
накопичували бiльше Pro i вiдрiзнялися пiдвищеною осмостiйкiстю [4].
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